
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

申远，女，1985 年 3 月出生，2014 年 6 月毕业于法国巴黎十一大（University of 

Paris  Sud  XI）分子遗传学专业表观遗产学方向，获理学博士学位。硕士研究生导

师，主要从事药用植物分子生物学的教学科研工作，研究方向为药用植物次生代谢

产物合成途径的分子调控。主持国家自然基金 1 项，新乡医学院海外高层次人才启

动基金 1 项，获新乡医学院太行青年学者称号。在国际权威杂志 Trends  in  Plant 

Science, Plant Cell, Plant Journal 等发表研究论文 11 篇。�
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新乡医学院南校区老实验楼药学院 306 

电话：0373-3831981 

E-mail: s.y0001@163.com�

 药用植物分子生物学：金银花、红花等药用植物次生代谢产物合成途径的分子调控 

 肿瘤表观遗传学：DNA 甲基化和组蛋白修饰调控基因表达   

 

 学术学位硕士（学硕）：生药学 

 专业学位硕士（专硕）：药物研发与转化、临床药学与应用 

 2010/09-2014/06，法国巴黎十一大，生命科学学院，分子遗传学专业，理学博士 

 2007/09-2010/06，北京师范大学，生命科学学院，细胞生物学专业，理学硕士 

 2003/09-2007/06，河南师范大学，生命科学学院，生物技术专业，理学学士 

 2014/07-2016/8，法国科学院，萨克雷研究中心，博士后研究员 

 2016/9-至今，新乡医学院，药学院 
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